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構造生命科学データクラウドにおけるタンパク質機能推定法の開発と支援  
東北大（木下賢吾） 

【課題概要】 
タンパク質の立体構造に基づいて生物学
的な機能を理解する上で必要な研究推進
の支援と手法の高度化として、低分子結
合部位の予測法の適用と高度化を行う。 

【運営体制】  
代表機関 
遺伝研 

分担機関 
阪大蛋白研 

分担機関 
東北大 

【連絡先】  

総括担当 

機能予測担当 基幹DB担当 

東北大 
木下賢吾(kengo@ecei.tohoku.ac.jp) 
城田松之（mshirota@ecei.tohoku.ac.jp) 
村上洋一（yoichi@ecei.tohoku.ac.jp) 

【支援に供する技術】 

【高度化研究】 

予測複合体DB 
の構築 

検索インター 
フェースの設 
計・開発 

H24 H25 H26 H27 H28 
完成（支援に提供） 

完成（支援に提供） 

共発現情報 
の付加 

継続して改良 

eF-seek+BUMBLE 
蛋白質低分子複合体モデリング 



【これまでの研究実績と創薬等PFにおける事業内容】  

遺伝子共発現DB 

分子表面に着目した低分子結合予測＋フラグメント相互作用に着目した予測 
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